
Introduction général� à
Galaxy
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Qu’�st c� qu� Galaxy?
• Galaxy �st un� application WEB pour l’analys� d� donné�s c�ntré�

autour d’applications �n biologi�

• Galaxy offr� un t�rrain d’�nt�nt� �ntr� biologist�s �t
bioinformatici�ns!
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Pourquoi Galaxy?
• “Th� Galaxy Proj�ct: Onlin� bioinformatics analysis for ALMOST

�v�ryon�”
• P�rm�t d’évit�r l� dogm� : bioinformatiqu� = lign� d� command�
• S� conc�ntr�r sur la qu�stion biologiqu� �t l’analys� �t pas sur la syntax�

�t l’installation d�s outils
• P�rm�t d� chaîn�r d�s outils pour cré�r d�s workflows
• P�rm�t d� suivr� �t d’archiv�r tout�s analys�s
• R�productibilité accru�
• Partag� facilité
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Conn�xion à un� instanc� Galaxy
D� nombr�us�s instanc�s publiqu�s �xist�nt.
- https://us�galaxy.org/
- https://us�galaxy.fr/
- https://us�galaxy.�u/
- …

Il �xist� égal�m�nt d�s instanc�s spécialisé�s av�c d�s outils
thématiqu�s (métabolomiqu�, Singl� C�ll, plant�s…)
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https://usegalaxy.org/
https://usegalaxy.fr/
https://usegalaxy.eu/


OUTILS ECRAN PRINCIPAL HISTORIQUE

BANDEAU SUPERIEUR
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AIDE DE L’OUTIL
OUTILS

PARAMETRAGE DE L’OUTIL
Chargementdes données

HISTORIQUE

Options del’historique

BANDEAU SUPERIEUR
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En cliquantvous ouvrezl’outil

En cliquantvous ouvrezla catégorie



Téléchargement Informations(emplacement,dates, outils)

Rechargement del’outil Outils devisualisation

Visualisation dudataset sur écranprincipal
Edition desattributs dudatasets Suppression(archivage)

Annotations/Tags

Pré-visualisation

Datas�ts
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En file d’attente
En cours d’exécution
Fini avec succès
Fini en erreur

Statuts d�s datas�ts
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L�s formats d� fichi�rs (datatyp�s)
• D�s formats génériqu�s :

• format tabulé, Exc�l, HTML, xml, jpg, zip…

• D�s formats standard d� bioinformatiqu� :
• FASTQ, FASTA, SAM/BAM, b�d, GFF…
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L�s outils
• D�s outils « génériqu�s »

• manipulation d� fichi�rs t�xt�, tabl�ur...

• D�s outils standard d� bioinformatiqu�
• outils d� DNA-s�q, RNA-s�q, ChiP-s�q, id�ntification d� variants,

métagénomiqu�...

• D� nombr�ux outils installabl�s d�puis l� Toolsh�d (~App stor�)
• 9253 outils disponibl�s au 24/11/2022
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L�s workflows

• Automatisation d’analyses répétitives
• Permet de standardiser des pipelines d’analyses
• Facilité de partage
• Facilité de reproductibilité
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